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C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Default\Qualificacao\EDUV 001.dat, 1.49 Minutos
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Método: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Default\Method\Qualificacao.met 

Arquivo: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Default\Qualificacao\PCIN\Branco 1.dat 

Usuário: Labsanphar 

Aquisição: 1/23/2019 9:59:18 AM 

Impressão: 1/23/2019 10:03:50 AM 
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DAD: Signal A, 273.0 nm/Bw:4.0 nm Ref 360.0 nm/Bw:100.0 nm

Branco 1

Nome

DAD: Signal A, 
273.0 nm/Bw:4.0 
nm Ref 360.0 
nm/Bw:100.0 nm 
Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

 Cafeina   0.000 BDL

Totais

Representação 
Gráfica de Espectro 
Máx Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

200 nm Resultados
Pico # Nome Tempo de 

retenção
Área Concentração
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Método: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Default\Method\Qualificacao.met 

Arquivo: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Default\Qualificacao\PCIN\PCIN 1 

Usuário: Labsanphar 

Aquisição: 1/23/2019 10:03:18 AM 

Impressão: 1/23/2019 10:12:53 AM 
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DAD: Signal A, 273.0 nm/Bw:4.0 nm Ref 360.0 nm/Bw:100.0 nm

PCIN 1

Nome

DAD: Signal A, 
273.0 nm/Bw:4.0 
nm Ref 360.0 
nm/Bw:100.0 nm 
Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

1 Cafeina 1.663 114448667 0.000

Totais

114448667 0.000

Representação 
Gráfica de Espectro 
Máx Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

200 nm Resultados
Pico # Nome Tempo de 

retenção
Área Concentração
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Método: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Default\Method\Qualificacao.met 

Arquivo: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Default\Qualificacao\PCIN\PCIN 2 

Usuário: Labsanphar 

Aquisição: 1/23/2019 10:07:14 AM 

Impressão: 1/23/2019 10:14:15 AM 
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DAD: Signal A, 273.0 nm/Bw:4.0 nm Ref 360.0 nm/Bw:100.0 nm

PCIN 2

Nome

DAD: Signal A, 
273.0 nm/Bw:4.0 
nm Ref 360.0 
nm/Bw:100.0 nm 
Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

1 Cafeina 1.685 114906346 0.000

Totais

114906346 0.000

Representação 
Gráfica de Espectro 
Máx Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

200 nm Resultados
Pico # Nome Tempo de 

retenção
Área Concentração
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Método: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Default\Method\Qualificacao.met 

Arquivo: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Default\Qualificacao\PCIN\PCIN 3 

Usuário: Labsanphar 

Aquisição: 1/23/2019 10:11:08 AM 

Impressão: 1/23/2019 10:14:54 AM 
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DAD: Signal A, 273.0 nm/Bw:4.0 nm Ref 360.0 nm/Bw:100.0 nm

PCIN 3

Nome

DAD: Signal A, 
273.0 nm/Bw:4.0 
nm Ref 360.0 
nm/Bw:100.0 nm 
Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

1 Cafeina 1.670 114624094 0.000

Totais

114624094 0.000

Representação 
Gráfica de Espectro 
Máx Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

200 nm Resultados
Pico # Nome Tempo de 

retenção
Área Concentração
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Método: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Default\Method\Qualificacao.met 

Arquivo: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Default\Qualificacao\PCIN\Branco 2 

Usuário: Labsanphar 

Aquisição: 1/23/2019 10:15:02 AM 

Impressão: 1/23/2019 10:18:23 AM 
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DAD: Signal A, 273.0 nm/Bw:4.0 nm Ref 360.0 nm/Bw:100.0 nm

Branco 2

Nome

DAD: Signal A, 
273.0 nm/Bw:4.0 
nm Ref 360.0 
nm/Bw:100.0 nm 
Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

 Cafeina   0.000 BDL

Totais

Representação 
Gráfica de Espectro 
Máx Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

200 nm Resultados
Pico # Nome Tempo de 

retenção
Área Concentração
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Método: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Default\Method\Qualificacao.met 

Arquivo: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Default\Qualificacao\PCIN\PCIN 4 

Usuário: Labsanphar 

Aquisição: 1/23/2019 10:19:03 AM 

Impressão: 1/23/2019 10:24:03 AM 
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DAD: Signal A, 273.0 nm/Bw:4.0 nm Ref 360.0 nm/Bw:100.0 nm

PCIN 4

Nome

DAD: Signal A, 
273.0 nm/Bw:4.0 
nm Ref 360.0 
nm/Bw:100.0 nm 
Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

1 Cafeina 1.693 114227980 0.000

Totais

114227980 0.000

Representação 
Gráfica de Espectro 
Máx Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

200 nm Resultados
Pico # Nome Tempo de 

retenção
Área Concentração
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Método: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Default\Method\Qualificacao.met 

Arquivo: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Default\Qualificacao\PCIN\PCIN 5 

Usuário: Labsanphar 

Aquisição: 1/23/2019 10:22:58 AM 

Impressão: 1/23/2019 10:29:18 AM 
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DAD: Signal A, 273.0 nm/Bw:4.0 nm Ref 360.0 nm/Bw:100.0 nm

PCIN 5

Nome

DAD: Signal A, 
273.0 nm/Bw:4.0 
nm Ref 360.0 
nm/Bw:100.0 nm 
Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

1 Cafeina 1.670 114487445 0.000

Totais

114487445 0.000

Representação 
Gráfica de Espectro 
Máx Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

200 nm Resultados
Pico # Nome Tempo de 

retenção
Área Concentração
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Método: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Default\Method\Qualificacao.met 

Arquivo: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Default\Qualificacao\PCIN\PCIN 6 

Usuário: Labsanphar 

Aquisição: 1/23/2019 10:26:50 AM 

Impressão: 1/23/2019 10:30:43 AM 
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DAD: Signal A, 273.0 nm/Bw:4.0 nm Ref 360.0 nm/Bw:100.0 nm

PCIN 6

Nome

DAD: Signal A, 
273.0 nm/Bw:4.0 
nm Ref 360.0 
nm/Bw:100.0 nm 
Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

1 Cafeina 1.688 114258148 0.000

Totais

114258148 0.000

Representação 
Gráfica de Espectro 
Máx Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

200 nm Resultados
Pico # Nome Tempo de 

retenção
Área Concentração
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Método: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Default\Method\Qualificacao.met 

Arquivo: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Default\Qualificacao\PCIN\Branco 3 

Usuário: Labsanphar 

Aquisição: 1/23/2019 10:30:49 AM 

Impressão: 1/23/2019 10:34:35 AM 
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DAD: Signal A, 273.0 nm/Bw:4.0 nm Ref 360.0 nm/Bw:100.0 nm

Branco 3
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DAD: Signal A, 
273.0 nm/Bw:4.0 
nm Ref 360.0 
nm/Bw:100.0 nm 
Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

 Cafeina   0.000 BDL

Totais

Representação 
Gráfica de Espectro 
Máx Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

200 nm Resultados
Pico # Nome Tempo de 

retenção
Área Concentração
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Método: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Default\Method\Qualificacao.met 

Arquivo: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Default\Qualificacao\LDUV\LDUV 1.dat 

Usuário: Labsanphar 

Aquisição: 1/23/2019 10:37:14 AM 

Impressão: 1/23/2019 10:42:06 AM 
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DAD: Signal A, 273.0 nm/Bw:4.0 nm Ref 360.0 nm/Bw:100.0 nm

LDUV 1
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DAD: Signal A, 
273.0 nm/Bw:4.0 
nm Ref 360.0 
nm/Bw:100.0 nm 
Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

 Cafeina   0.000 BDL

Totais

Representação 
Gráfica de Espectro 
Máx Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

200 nm Resultados
Pico # Nome Tempo de 

retenção
Área Concentração
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Método: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Default\Method\Qualificacao.met 

Arquivo: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Default\Qualificacao\LDUV\LDUV 2 

Usuário: Labsanphar 

Aquisição: 1/23/2019 10:41:08 AM 

Impressão: 1/23/2019 10:50:32 AM 
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DAD: Signal A, 273.0 nm/Bw:4.0 nm Ref 360.0 nm/Bw:100.0 nm

LDUV 2

Nome

DAD: Signal A, 
273.0 nm/Bw:4.0 
nm Ref 360.0 
nm/Bw:100.0 nm 
Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

1 Cafeina 1.705 38213097 0.000

Totais

38213097 0.000

Representação 
Gráfica de Espectro 
Máx Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

200 nm Resultados
Pico # Nome Tempo de 

retenção
Área Concentração
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Método: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Default\Method\Qualificacao.met 

Arquivo: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Default\Qualificacao\LDUV\LDUV 3 

Usuário: Labsanphar 

Aquisição: 1/23/2019 10:45:05 AM 

Impressão: 1/23/2019 10:50:46 AM 
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DAD: Signal A, 273.0 nm/Bw:4.0 nm Ref 360.0 nm/Bw:100.0 nm

LDUV 3

Nome

DAD: Signal A, 
273.0 nm/Bw:4.0 
nm Ref 360.0 
nm/Bw:100.0 nm 
Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

1 Cafeina 1.698 76144664 0.000

Totais

76144664 0.000

Representação 
Gráfica de Espectro 
Máx Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

200 nm Resultados
Pico # Nome Tempo de 

retenção
Área Concentração



Relatório de Normalização Página 1 de 1 

Método: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Default\Method\Qualificacao.met 

Arquivo: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Default\Qualificacao\LDUV\LDUV 4 

Usuário: Labsanphar 

Aquisição: 1/23/2019 10:49:02 AM 

Impressão: 1/23/2019 10:52:41 AM 

Minutos

0.0 0.5 1.0 1.5 2.0 2.5 3.0

V
o

lt
s

0

50

100

150

V
o

lt
s

0

50

100

150

C
a

fe
in

a

DAD: Signal A, 273.0 nm/Bw:4.0 nm Ref 360.0 nm/Bw:100.0 nm

LDUV 4

Nome

DAD: Signal A, 
273.0 nm/Bw:4.0 
nm Ref 360.0 
nm/Bw:100.0 nm 
Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

1 Cafeina 1.695 113301586 0.000

Totais

113301586 0.000

Representação 
Gráfica de Espectro 
Máx Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

200 nm Resultados
Pico # Nome Tempo de 

retenção
Área Concentração
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Método: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Default\Method\Qualificacao.met 

Arquivo: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Default\Qualificacao\LDUV\LDUV 5 

Usuário: Labsanphar 

Aquisição: 1/23/2019 10:52:56 AM 

Impressão: 1/23/2019 10:59:48 AM 
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DAD: Signal A, 273.0 nm/Bw:4.0 nm Ref 360.0 nm/Bw:100.0 nm

LDUV 5

Nome

DAD: Signal A, 
273.0 nm/Bw:4.0 
nm Ref 360.0 
nm/Bw:100.0 nm 
Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

1 Cafeina 1.687 150560097 0.000

Totais

150560097 0.000

Representação 
Gráfica de Espectro 
Máx Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

200 nm Resultados
Pico # Nome Tempo de 

retenção
Área Concentração
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Método: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Default\Method\Qualificacao.met 

Arquivo: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Default\Qualificacao\LIIN\LIIN 1.dat 

Usuário: Labsanphar 

Aquisição: 1/23/2019 11:02:27 AM 

Impressão: 1/23/2019 11:06:49 AM 
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LIIN 1
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DAD: Signal A, 
273.0 nm/Bw:4.0 
nm Ref 360.0 
nm/Bw:100.0 nm 
Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

 Cafeina   0.000 BDL

Totais

Representação 
Gráfica de Espectro 
Máx Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

200 nm Resultados
Pico # Nome Tempo de 

retenção
Área Concentração
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Método: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Default\Method\Qualificacao.met 

Arquivo: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Default\Qualificacao\LIIN\LIIN 2 

Usuário: Labsanphar 

Aquisição: 1/23/2019 11:06:22 AM 

Impressão: 1/23/2019 11:10:41 AM 
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DAD: Signal A, 273.0 nm/Bw:4.0 nm Ref 360.0 nm/Bw:100.0 nm

LIIN 2

Nome

DAD: Signal A, 
273.0 nm/Bw:4.0 
nm Ref 360.0 
nm/Bw:100.0 nm 
Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

1 Cafeina 1.675 58275881 0.000

Totais

58275881 0.000

Representação 
Gráfica de Espectro 
Máx Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

200 nm Resultados
Pico # Nome Tempo de 

retenção
Área Concentração
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Método: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Default\Method\Qualificacao.met 

Arquivo: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Default\Qualificacao\LIIN\LIIN 3 

Usuário: Labsanphar 

Aquisição: 1/23/2019 11:10:19 AM 

Impressão: 1/23/2019 11:14:11 AM 
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DAD: Signal A, 273.0 nm/Bw:4.0 nm Ref 360.0 nm/Bw:100.0 nm

LIIN 3

Nome

DAD: Signal A, 
273.0 nm/Bw:4.0 
nm Ref 360.0 
nm/Bw:100.0 nm 
Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

1 Cafeina 1.680 117098958 0.000

Totais

117098958 0.000

Representação 
Gráfica de Espectro 
Máx Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

200 nm Resultados
Pico # Nome Tempo de 

retenção
Área Concentração



Relatório de Normalização Página 1 de 1 

Método: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Default\Method\Qualificacao.met 

Arquivo: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Default\Qualificacao\LIIN\LIIN 4 

Usuário: Labsanphar 

Aquisição: 1/23/2019 11:14:21 AM 

Impressão: 1/23/2019 11:25:41 AM 
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DAD: Signal A, 273.0 nm/Bw:4.0 nm Ref 360.0 nm/Bw:100.0 nm

LIIN 4

Nome

DAD: Signal A, 
273.0 nm/Bw:4.0 
nm Ref 360.0 
nm/Bw:100.0 nm 
Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

1 Cafeina 1.687 168821308 0.000

Totais

168821308 0.000

Representação 
Gráfica de Espectro 
Máx Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

200 nm Resultados
Pico # Nome Tempo de 

retenção
Área Concentração
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Método: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Default\Method\Qualificacao.met 

Arquivo: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Default\Qualificacao\LIIN\LIIN 5 

Usuário: Labsanphar 

Aquisição: 1/23/2019 11:18:26 AM 

Impressão: 1/23/2019 11:26:44 AM 
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DAD: Signal A, 273.0 nm/Bw:4.0 nm Ref 360.0 nm/Bw:100.0 nm

LIIN 5

Nome

DAD: Signal A, 
273.0 nm/Bw:4.0 
nm Ref 360.0 
nm/Bw:100.0 nm 
Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

1 Cafeina 1.685 224609250 0.000

Totais

224609250 0.000

Representação 
Gráfica de Espectro 
Máx Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração

200 nm Resultados
Pico # Nome Tempo de 

retenção
Área Concentração



Relatório de Normalização Página 1 de 1 

Método: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Default\Method\Grad AB.met 

Arquivo: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Default\Qualificacao\Grad AB 00.dat 

Usuário: Labsanphar 

Aquisição: 1/23/2019 1:08:38 PM 

Impressão: 1/23/2019 1:27:49 PM 
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DAD: Signal A, 273.0 nm/Bw:4.0 nm Ref 360.0 nm/Bw:100.0 nm

Grad AB
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DAD: Signal A, 
273.0 nm/Bw:4.0 
nm Ref 360.0 
nm/Bw:100.0 nm 
Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração
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Método: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Default\Method\Grad CD.met 

Arquivo: C:\EZChrom Elite\Enterprise\Projects\Default\Qualificacao\Grad CD 01.dat 

Usuário: Labsanphar 

Aquisição: 1/23/2019 1:33:41 PM 

Impressão: 1/23/2019 1:53:32 PM 
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Grad CD

Nome

DAD: Signal A, 
273.0 nm/Bw:4.0 
nm Ref 360.0 
nm/Bw:100.0 nm 
Resultados

Pico # Nome Tempo de 
retenção

Área Concentração


	Binder1
	EDUV
	EDUV - 206 nm
	Branco 1
	PCIN 1
	PCIN 2
	PCIN 3
	Branco 2
	PCIN 4
	PCIN 5
	PCIN 6
	Branco 3

	LDUV 1
	LDUV 2
	LDUV 3
	LDUV 4
	LDUV 5
	LIIN 1
	LIIN 2
	LIIN 3
	LIIN 4
	LIIN 5
	Grad AB
	Grad CD

